微生物发酵培养基及培养基优化方法
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培养基优化方法：

单因素实验

Doe实验设计
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基于约束模型的优化
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MFA和FBA方法在培养基优化中的应用。
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GSMM优化培养基方法

通量分析明确氨基酸的限制和过剩，从而指导培养基的优化。

组学技术和系统生物学方法将促进培养基开发和优化

机理驱动模型和数据驱动模型的结合

培养基优化要和发酵工艺优化结合。
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区分生长和产酶，不同阶段是否应该有不同的培养基。
